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Owvcku Vitroids'™ n LENTICULE P > PN

e YcTaHoB/eHHbI anana3zoH KOE 1 HM3Koe CTaHAapTHOE OTK/IOHEHMe . o -

(ISO/IEC 17025)
* bBbICTpO, AOCTOBEPHO N NIEMKO B UCMOJIb30BaHUN

3aueM ucnosib3oBaTtb cepTUdPULMpPOBaAHHbIE 3TaJIOHHble Matepuasnbl (COM) B Mukpobuonorunu?
BHyTpunabopaTopHblil KOHTPOJIb KayecTBa — HEOTbeM/IEMbIA 31eMeHT cucTeMbl obecrneyeHusi KavyectBa u
HeobxoaMMoe ycnoBue Ass NpoBeAeHUs LOCTOBEPHbIX UCCNefoBaHUi. [0TOBbIe K UCMONb30BaHUIO CTaHAAPTHbIE
o6pasubl MUHUMU3UPYROT NpoLEecChbl paboTbl C KOHTPOJSIbHBIMU LUTAMMaMU U UYTO B UCMbITAHUSAX
yyacTBYET UMEHHO cepTudunUMpOBaHHas TecToBas KyabTypa.

UTto Takoe aAnckm VitroidsTM n LENTICULE®?

Ouckun Vitroids™ n LENTICULE® coaep»aT >XM3HECNoCcobHble MUKPOOPraHnsMbl B cepTU(ULNPOBAHHOM
konuuectBe (noareepxpaetcs cornacHo ISO/IEC 17025). OHM npou3BOAATCS B KOHTPOJSIMPYEMbIX U
BOCMPOM3BOAUMBIX YCOBUSAX B COOTBETCTBUKU co cTaHaapToMm ISO 34:2009 ¢ ncnonb3oBaHWEM YTBEPXKAEHHbIX
wtammoB oT NCTC®, TC3A® n CECT®. DTanoHbl COCTOAT U3 UUCTbIX KYNbTyp 6aKkTepunii unu rpubos B TBEPAOW
BOoAgOpacTBopuMMoOlr MaTpuue. OHM cTabunbHbl Kak MWHUMYM OAWH TOA WM HAXOASATCA B >XU3HECNOCOH6HOM
COCTOSIHMM MNpu cpoke xpaHeHus 1-3 roga. OTAnuMsa B paMKax OAHOW MPOM3BOACTBEHHOW CEPUM OYEHb HU3KM
(B HekoTOpbIX cny4yasax Huxe 4yeM 4% CTaHAApTHOrO OTKAOHeHMs). Kaxaas naptms CcOonpoBOXAaeTcs
pa3BepHyTbIM cepTUdMKATOM aHanm3a, B KOTOPOM yKa3aHo cpegHee 4mcio KonoHeobpa3sytowmx egmnumy, (KOE),
OaHHble MeToAa, NCNOb30BAaHHOMO AN onpeaeneHns xapakTepUcTUK aTanoHa U YMCno naccaxen (CybkynbTyp)
OT NEepPBUYHOro WTamMma.

[Ons Vitroids Bbl MoXxeTe nogobpaTb npoayktbl ¢ WDCM HOMepaMu, B COOTBETCTBUM C TpeboBaHusaMn 1ISO11133.
Hanpumep, VT000532: “VT” - o3HauaeT Vitroids; 00053 - 3to WDCM HoMep; «2» - yKa3bliBaeT agnana3oH KOE
ot 50 no 80 KOE.

NMpuMmeHeHue:

e KOHTpOsib KavecTBa 415 MOATBEPXAEHUSA OCTOBEPHOCTM pe3ybTaToB UCMbITaHMM (BoAa, NpoAYKThI
MUTaHUSA, HAaNUTKK, OKpYyXKalLlaa cpeaa)

» T[lpoBeneHue uUCnblTaHUM NUTaTeNbHOW cpedbl cornacHo ISO 11133

e Banupauuns v paspaboTka HOBbIX METOA0B

e McxogHblh MaTepuan ansa npoBeAeHus CINYUTENbHbBIX UCMbITaHUM

e O6yyeHune nepcoHana

— (%0



CoxpaHeHue BpeMeHU U YMEeHblueHUue 3aTpar:

Ncnonb3oBaHne pauckoB Vitroids™ u LENTICULE® coxpaHsieT BpeMsi, T.K. 3TO Mo3BonseT wusbexatb
Heob6xo0AMMOCTM NOArOTOBKU K paboTe xpaHawmxcs B nabopatopun KynbTyp. OpraHusmel He TpebytoT BpeMs Ha
BOCCT@HOBJIEHME W CTaAUW NpPeaBapUTENbHOIrO KyJbTUBUPOBaHUA. K TOMy e KOHLEHTpauuMu B 3TaJIOHHOM
obpasue nogobpaHbl Takmm 06pasoM, 4YTO HeT HeobxoAMMOCTM B €ro pa3BedeHUU WM XKe pa3BefeHue
MUHUMaNbHO. [WCKM Nerko pacTBOPSAKOTCAS B XUAKOW CpeAe M Ha arapuM3oBaHHbIX cpejax, 4To Aenaet
obpalleHne C HUMU NEerKuM.

Ucnonb3oBaHue:

Ona perngpataumm MoXeT 6biTb MCMOb30BAHO GOMBLINMHCTBO CYLLECTBYIOLWMX arapu3oBaHHbIX, XUAKUX Cpes
nnu 6ydepos. Anckn MoryT 6bITb aKTUBMPOBAHbI Kak B HebonblOM konuyvecTtee bydepa, Hanpumep, B 100Mkn,
Tak n B 6onbwom obbeme (Hanpumep, 100Mn nNuTaTenbHOM cpeabl). Tak Xe BO3MOXHO A06aBAATb AUCKKU B
OXNaX[eHHble pacrnnaBfieHHble cpeabl Ans noceBa rAybuHHbIM MeToAoM. [lpouecc permapatauum 3aHUMaeT
npuMepHo 10 MuWHYT. B arapm3oBaHHbIX cpefax AUCKUM (HOPMUPYIOT Kanau, KOTOopble MOTOM MOryT 6biTb
NPOTAHYTbl CTEPUSIBHON MUKPOBMONOrMyeckon netnen. B xnaknx cpegax AMCKM pacTBOPSOTCA o4YeHb 6bICTpO.

YnakoBka:

Onckn ynakoBaHbl BO (P/akoHbl. PrakOHbl MMEKT crneunanbHyro
OTBUMHUYMBAIOLLYIOCS KPbIWKY C YIJIOTHEHWUEM U COAEpXKaT OCyLIUTENb
Ha AHe WM B Kpblwke. ONakoHbl YNaKoBbIBAOTCA B MallapoBbIi
nakeT Cc MOJIHMel B konudyectBe 10 wWTyK. XpaHeHume: -20°C.
TpaHcrioptupoBka: Ans Vitroids™ npu komMHaTHoM Temnepatype. s
TOro, S gelo) ] rapaHTupoBaHHO cobsroctmn Bce yC/10BUS
TPaHCOPTUPOBKU B HACTOSALLNI MOMEHT Mbl nocTasssem Vitroids™ Ha
BJIaXXHOM J/ibAy. KOpoTkui nepnoa HaxoXAEeHUs pu KOMHAaTHOM
TeMrnepaTtype He sIB/ASIETCS Mpob/1eMO.

1-3akpyumnBatowascs kpbiwka, 2- CSM guckm, 3 -

Mpenmywecrsa: MeCTO yCTaHOBKM (unbTpa, 4 — oCyLUnTENb.

e HeT Heo6Xx0AMMOCTN B XpaHEHUN KYNbTYp MUKPOOPraHU3MOB -
NCKJIIOYEHME KPOCC-KOHTaMUHaLUnK.

e HapexHo n 6e3onacHo 6narogaps ceptuduumpoBaHHoMy ymcny KOE

e HeT Heo6x0AMMOCTU Aaxe B MUHWMallbHOM pa3BefeHUN — ONTMMaabHO NoA06paHHbIE KOHLIEHTpaLUK
cTaHpapTa

e HeT nepnosa BoCCTaHOBMIEHNS N HET HEOH6XOAMMOCTU B CTaANM NMpeaBapuUTesibHOro oboraweHus -
NCMNOJIb3YIOTCA HEMNOCPEeACTBEHHO Ha YallKax C arapM3oBaHHbIMW cpeaMn UK B XUAKUX cpeaax

e CrabunbHocTb — 0T 1 o 3 net (B MOpo3unbHuKe -20°C) 6narogaps yHUKaAbHOM TEXHOMOMMWU KOHCEPBAL MM,

KaT. N2 - pazmep Mpowmc- Ne Anana3oH
O6paseyn L/V CoM WDCM
ynaKoBKU XoxpeHue wramMMma KOE
VT091112-10EA Acinetobacter baumanni \ CECTe 911 50-80 X —
VT091114-10EA Acinetobacter baumanni \ CECTe 911 130-270 X —
VT091115-10EA Acinetobacter baumanni \ CECTe 911 600-1 400 X —
VT000532-10EA Aspergillus brasiliensis \ CECTe 2574 50-80 X 00053
VT000533-10EA Aspergillus brasiliensis \ CECTe 2574 80-120 X 00053
RMF02275L-10EA Aspergillus brasiliensis (formerly Aspergillus niger) L NCPFe 2275 30-120 00053
VT000013-10EA Bacillus cereus \ CECTe 193 80-120 X 00001
CRM07464L-10EA Bacillus cereus L NCTCe 7464 30-120 X —
CRM07464M-10EA Bacillus cereus L NCTCe 7464 500-50 000 X —
VT000036-10EA Bacillus subtilis \ CECTe 356 3 000-7 000 X 00003
VT000032-10EA Bacillus subtilis \ CECTe 356 50-80 X 00003
RM11351Q-10EA Campylobacter jejuni L NCTCe 11351 >100 —
RMF03255H-10EA Candida albicans L NCPFe 3255 2 x 104 00055
RMF03255L-10EA Candida albicans L NCPFe 3255 30-120 00055
VT000543-10EA Candida albicans \ CECTe 1394 80-120 X 00054
VT000545-10EA Candida albicans \ CECTe 1394 600-1 400 X 00054
VT000546-10EA Candida albicans \ CECTe 1394 3 000-7 000 X 00054
RM09750L-10EA Citrobacter freundii L NCTCe 9750 30-120 —
VT004014-10EA Citrobacter freundii \ CECTe 401 130-270 X —




Kart. N2 - pa3mep Mpownc- N2 AnanasoH
O6paseun (WA (o] | WDCM
ynakoBKun xoxxaeHue wramMmMma KOE
VT004016-10EA Citrobacter freundii \ CECTe 401 3 000-7 000 X —
CRM00506L-10EA Clostridium bifermentans L NCTCe 506 30-120 X 00079
CRM13170L-10EA Clostridium perfringens L NCTCe 13170 30-120 X 00201
CRM13170M-10EA Clostridium perfringens L NCTCe 13170 500-50 000 X 00201
VT000082-10EA Clostridium sporogenes \ CECTe 485 50-80 X 00008
CRM11467L-10EA Cronobacter sakazakii L NCTCe 11467 30-120 X 00214
CRM10006L-10EA Enterobacter aerogenes L NCTCe 10006 30-120 X 00175
CRM10006M-10EA Enterobacter aerogenes L NCTCe 10006 500-50 000 X 00175
VT001752-10EA Enterobacter aerogenes \ CECTe 684 50-80 X 00175
VT001753-10EA Enterobacter aerogenes V CECTe 684 80-120 X 00175
VT001754-10EA Enterobacter aerogenes V CECTe 684 130-270 X 00175
VT001755-10EA Enterobacter aerogenes \ CECTe 684 600-1 400 X 00175
VT001756-10EA Enterobacter aerogenes V CECTe 684 3 000-7 000 X 00175
VT000834-10EA Enterobacter aerogenes V CECTe 194 130-270 X 00083
CRM00775H-10EA Enterococcus faecalis L NCTCe 775 >10s X 00009
CRM00775L-10EA Enterococcus faecalis L NCTCe 775 30-120 X 00009
CRM00775M-10EA Enterococcus faecalis L NCTCe 775 500-50 000 X 00009
VT000877-10EA Enterococcus faecalis \Y CECTe 795 >0000 - X 00087
150 000
VT000095-10EA Enterococcus faecalis \ CECTe 481 600-1 400 X 00009
VT000092-10EA Enterococcus faecalis V CECTe 481 50-80 X 00009
VT000093-10EA Enterococcus faecalis \ CECTe 481 80-120 X 00009
VT000094-10EA Enterococcus faecalis \ CECTe 481 130-270 X 00009
VT000096-10EA Enterococcus faecalis \ CECTe 481 3 000-7 000 X 00009
VT000102-10EA Enterococcus faecium \ CECTe 410 50-80 X 00010
VT000104-10EA Enterococcus faecium \ CECTe 410 130-270 X 00010
VT000105-10EA Enterococcus faecium Vv CECTe 410 600-1 400 X 00010
CRM13216L-10EA Escherichia coli L NCTCe 13216 30-120 X 00202
CRM09001H-10EA Escherichia coli L NCTCe 9001 >10s X 00090
CRM09001L-10EA Escherichia coli L NCTCe 9001 30-120 X 00090
CRM09001M-10EA Escherichia coli L NCTCe 9001 500-50 000 X 00090
VT000133-10EA Escherichia coli \ CECTe 434 80-120 X 00013
VT000902-10EA Escherichia coli \ CECTe 515 50-80 X 00090
VT000904-10EA Escherichia coli \ CECTe 515 130-270 X 00090
VT000905-10EA Escherichia coli \Y CECTe 515 600-1 400 X 00090
VT000906-10EA Escherichia coli \ CECTe 515 3 000-7 000 X 00090
VT000909-10EA Escherichia coli \ CECTe 515 Variable X 00090
VT000136-10EA Escherichia coli \Y CECTe 434 3 000-7 000 X 00013
VT000122-10EA Escherichia coli \ CECTe 516 50-80 X 00012
VT000127-10EA Escherichia coli \Y CECTe 516 >0 0(;)(;)(;150 X 00012
CRM12900L-10EA Escherichia coli 0157 (NT) L NCTCe 12900 30-120 X 00014
VT072766-10EA Fluoribacer bozemanae \ CECTe 7276 3 000-7 000 X —
VT072767-10EA Fluoribacer bozemanae \'% CECTe 7276 >0 0(;)(;)(;150 X —
CRM08167L-10EA Klebsiella oxytoca L NCTCe 8167 30-120 X —
VT000971-10EA Klebsiella pneumoniae \ CECTe 143 15-40 X 00097
VT000975-10EA Klebsiella pneumoniae V CECTe 143 600-1 400 X 00097
CRM11368M-10EA Legionella bozemanii L NCTCe 11368 500-50 000 X —
CRM11371M-10EA Legionella micdadei L NCTCe 11371 500-50 000 X —
VT001077-10EA Legionella pneumophila \'% CECTe 7109 >0 0(;)(;)(;150 X 00107
CRM12821L-10EA Legionella pneumophila L NCTCe 12821 30-120 X 00205
CRM12821M-10EA Legionella pneumophila L NCTCe 12821 500-50 000 X 00205
VT002057-10EA Legionella pneumophila (serogroup 1) \Y, CECTe 8734 >0 0::(;150 X 00205
CRM11288L-10EA Listeria innocua L NCTCe 11288 30-120 X 00017




Kart. N2 - pa3mep Mpownc- N2 AnanasoH

O6paseun

ynakoBKun xoxxaeHue wramMmMma KOE
CRM11994L-10EA Listeria monocytogenes L NCTCe 11994 30-120 X 00019
CRM11994M-10EA Listeria monocytogenes L NCTCe 11994 500-50 000 X 00019
VT001093-10EA Listeria monocytogenes 1/2a V CECTe 5873 80-120 X 00109
VT004835-10EA Proteus hauseri V CECTe 484 600-1 400 X —
VT000233-10EA Proteus mirabilis \ CECTe 4168 80-120 X —
VT000237-10EA Proteus mirabilis \'% CECTe 4168 >0 0::(;150 X —
CRM10662L-10EA Pseudomonas aeruginosa L NCTCe 10662 30-120 X 00114
CRM10662M-10EA Pseudomonas aeruginosa L NCTCe 10662 500-50 000 X 00114
VT000244-10EA Pseudomonas aeruginosa Vv CECTe 110 130-270 X 00024
VT000249-10EA Pseudomonas aeruginosa V CECTe 110 variable X 00024
VT001142-10EA Pseudomonas aeruginosa V CECTe 118 50-80 X 00025
VT001143-10EA Pseudomonas aeruginosa \ CECTe 118 80-120 X 00025
VT001145-10EA Pseudomonas aeruginosa V CECTe 118 600-1 400 X 00025
VT000261-10EA Pseudomonas aeruginosa V CECTe 111 15 - 40 X 00026
VT000262-10EA Pseudomonas aeruginosa \ CECTe 111 50-80 X 00026
VT000263-10EA Pseudomonas aeruginosa Vv CECTe 111 80-120 X 00026
VT000264-10EA Pseudomonas aeruginosa V CECTe 111 130-270 X 00026
VT000265-10EA Pseudomonas aeruginosa V CECTe 111 600-1 400 X 00026
VT000266-10EA Pseudomonas aeruginosa Vv CECTe 111 3 000-7 000 X 00026
VT000267-10EA Pseudomonas aeruginosa Vv CECTe 111 >0 0::0-150 X 00026
CRM09528L-10EA Raoultella planticola (formerly Klebsiella aerogenes) L NCTCe 9528 30-120 X —
CRM09528M-10EA Raoultella planticola (formerly Klebsiella aerogenes) L NCTCe 9528 500-50 000 X —
RMF03191M-10EA Saccharomyces cerevisiae L NCPFe 3191 500-50 000 —
RMF03191L-10EA Saccharomyces cerevisiae L NCPFe 3191 30-120 —
VT000312-10EA Salmonella enterica subsp. Enterica serovar v CECTe 4594 50-80 X 00031

Typhimurium

Salmonella enterica subsp. Enterica serovar
VT000313-10EA . . \Y CECTe 4594 80-120 X 00031
Typhimurium

Salmonella enterica subsp. Enterica serovar
VT000292-10EA \Y CECTe 545 50-80 X 00029
Typhimurium

Salmonella enterica subsp. Enterica serovar

VT000303-10EA \Y CECTe 4300 80-120 X —
Typhimurium

CRM06676L-10EA Salmonella enteritidis L NCTCe 6676 30-120 X —
CRM07832L-10EA Salmonella Nottingham L NCTCe 7832 30-120 X —
CRM12023L-10EA Salmonella Typhimurium L NCTCe 12023 30-120 X 00031
CRM06571L-10EA Staphylococcus aureus L NCTCe 6571 30-120 X 00035
VT000322-10EA Staphylococcus aureus susp. Aureus V CECTe 239 50-80 X 00032
VT000323-10EA Staphylococcus aureus susp. Aureus V CECTe 239 80-120 X 00032
VT000324-10EA Staphylococcus aureus susp. Aureus V CECTe 239 130-270 X 00032
VT000325-10EA Staphylococcus aureus susp. Aureus V CECTe 239 600-1 400 X 00032
VT000326-10EA Staphylococcus aureus susp. Aureus V CECTe 239 3 000-7 000 X 00032
VT000357-10EA Staphylococcus aureus \Y CECTe 59 >0 0(;)(?(;150 X 00035
CRM06571M-10EA Staphylococcus aureus L NCTCe 6571 500-50 000 X 00035
CRM11047L-10EA Staphylococcus epidermidis L NCTCe 11047 30-120 X 00132
RM11218Q-10EA Vibrio furnissi L NCTCe 11218 >100 00186
RM10903Q-10EA Vibrio parahaemolyticus L NCTCe 10903 >100 00037
RM11176L-10EA Yersinia enterocolitica L NCTCe 11176 30-120 —

Catalog No.- Pack size Negative Control

RMBLANKO-10EA Negative Control for Lenticules discs, no growth L=Lenticule-
RQCO001-10EA Negative Control for Vitroids™ discs, no growth | V=Vitroids™

NABOPATOPHOE OBOPYJOBAHME B TNACTUK B CTEKJIO B PEAKTUBbl B HABOPbI
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